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Karjujen hedelmattémyyden taustalta I0ytyi hyppiva geeni

MTT:n (Maa- ja elintarviketalouden tutkimuskeskus) geenitutkijat ovat
selvittdneet suomalaisia yorkshire-sikoja vaivaavan hedelméattémyysongelman
syntymekanismin. Karjujen puolihantasiittiovikaa aiheuttavan perinnéllisen
geenivirheen taustalta |0ytyi retroposonin eli hyppivan geenin aikaansaama
mutaatio sian KPL2-geenissa.

Steriiliksi tekeva puolih&ntasiittiovika todettiin suomalaisella yorkshire-karjulla
ensimmaisen kerran vuonna 1987. Viasta karsivan karjun siittiot ovat
likuntakyvyttdmia, ja valtaosalla siittidista hanta on vain kolmasosa
normaalipituudesta.

MTT:n tutkijat jaljittivat viime vuonna geenivirheen tarkan paikan
siittionkehitykseen vaikuttavassa KPL2-geenissa. MTT:ssé on kehitetty myo6s
DNA-testi, jonka avulla puolihant&siittiovika voidaan karsia sikapopulaatiosta
sadan prosentin varmuudella.

Tuore tutkimustulos julkaistiin maaliskuussa arvovaltaisessa Proceedings of
National Academy of Sciences USA -lehdessa.

TUTKIMUS VOI TUODA TIETOA MYOS IHMISESTA

Sian perima on rakenteeltaan hyvin lahella ihmisen periméaa, ja myos
ihmisella on KPL2-geeni. Erikoistutkija Johanna Vilkki MTT:sta arvelee, etta
saman geenin muutokset vaikuttavat ihmistenkin siitticnmuodostukseen ja
saattavat aiheuttaa siittididen likkumattomuutta.

— KPL2-geenin jatkotutkimuksilla voidaan ehkad saada aivan uutta tietoa myos
ihmisen hedelmattomyyteen johtavista tekijoista. Inmisella on toistaiseksi
tunnistettu hyvin vahan siittion muodostukseen vaikuttavia geenivirheita, ja
tunnistetut muutokset liittyvét toisentyyppisiin geeneihin, han huomauttaa.

RETROPOSONIEN TEHTAVAA ElI TUNNETA

Sian puolihantasiittiovikaa aiheuttava geenivirhe syntyi ilmeisesti siten, etté
KPL2-geenin sisdan asettui tai kopioitui retroposoni eli liikkuva DNA-pétka.
Tutkija Anu Sironen MTT:sté kertoo, etta retroposoneja on joka puolella
elididen perimaa.

— Naita hyppivia geeneja on tutkittu paljon, mutta niiden merkitysta ei viela



tunneta tarkkaan. Siirtyessaan periméassa paikasta toiseen ne saattavat
muuttaa geeneja ja niiden ilmenemista, han sanoo.

Sironen toteaa, ettd KPL2 on iso geeni, jonka toiminnasta tiedetaan vasta
vahan. Siittididen lisaksi geeni ilmenee esimerkiksi keuhkojen ja
keuhkoputkien varekarvoissa seka maksassa

MTT:n tutkijat aikovat jatkossa selvittdd muun muassa sen, onko siittiovian
aiheuttaneella hyppivalla geenilla myds muita vaikutuksia sikaan. Tutkimuksia
suunnitellaan Turun yliopiston ja ulkomaisten yhteistydkumppanien kanssa.

JAMPO-KARJU LEVITTI GEENIVIRHETTA

Sukututkimuksen perusteella oletetaan, etta siittivian aiheuttava
geenimutaatio on tapahtunut 1980-luvun alussa elaneessa Jampo-karjussa tai
sen esivanhemmissa. Vika on peittyvasti periytyva ominaisuus eli se ilmenee
vain, jos sika on saanut viallisen geenin kummaltakin vanhemmaltaan.

Jampo oli suosittu keinosiemennyskarju, ja sen levittdmé& geenivirhe yleistyi
1990-luvulla nopeasti suomalaisessa yorkshire-populaatiossa. Geenivirhetta
ei ole havaittu yorkshireilla muualla maailmassa, eika sité ole I16ydetty
muistakaan sikaroduista.

Keinosiemennykseen tarkoitettuja yorkshire-karjuja on testattu
puolihantasiittibvian varalta vuodesta 2001 lahtien MTT:n aiemmin
kehittamalla, kytkeytyneeseen DNA-valintamerkkiin perustuvalla
menetelmalla. Viime vuoden loppuun mennessa testeja oli tehty yhteensa 1
050. Vuonna 2001 geenivirheen kantajiksi osoittautui 30 prosenttia testatuista
karjuista, ja viime vuonna se l0ytyi enda 17 prosentilta.
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